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[正文]稻米在我国人民的膳食结构中占有重要地位，稻谷的消费特点决定了其在收获后需要经历一定时间的储藏，作为生产资料的水稻种子也必须有部分用于储藏，以备不时之需。因此，研究稻种的储藏机理、延缓稻谷陈化变质的速度、延长稻谷的储藏期具有重要意义。
1　材料与方法［小四黑，占两行］
1.1　材料［五黑］
［五宋］收集整理了不同进化类型的稻种资源68份，包括野生稻2份，杂草稻2份，地方品种55份，脂肪氧化酶Lox-3缺失材料2份(冲腿，DawDam)，脂肪氧化酶Lox-1,2缺失材料1份(1297)，现代推广品种(材料)6份。其中59份红种皮，9份白种皮。于2006年5月播种于中国科学院等离子体物理研究所试验田内，2006年10中旬收获，试验前在常温开放条件下储藏了2个月，在人工加速老化前对材料进行了高温干燥法破除休眠处理。

1.2　方法［五黑］
［五号黑体］1.2.1　［五楷］花色苷含量测定　［五宋］准确称取0.5 g稻谷粉末(40目)用95%乙醇与1.5 mol·L－1 HCL混合液(85/15，v/v)5 mL在60℃水浴中抽提5 h后，重新定容至5 mL，摇匀，静置，取上清液于535 nm处测OD值，重复3次，取平均值。

表 1　戊聚糖与其他性状的相关系数［小五黑，居中］
Table 1　Correlation coefficients between pentosan and some characters［小五号白体］
	性状

Traits
	水分Moisture
	蛋白质Protein
	湿面筋Wet-gluten
	沉降值Sedmentation
	硬度Hardness
	TP
	WSP

	蛋白质Protein
	0.04
	 
	 
	 
	 
	 
	 

	湿面筋Wet-gluten
	0.20
	0.97** 
	 
	 
	 
	 
	 

	硬度Hardness
	-0.25
	0.33
	0.19
	0.19
	 
	 
	 

	TP
	0.07
	-0.07
	0.02
	0.05
	-0.17
	 
	 

	WSP
	-0.28
	0.15
	0.14
	0.33
	0.39* 
	0.17
	 

	WIP
	0.13
	-0.10
	-0.01
	-0.01
	-0.25
	0.98** 
	-0.02


注:*、**分别为0.05及0.01水平上的显著性差异。

Note: “*” and “**” refer to the different significance at 0.05 and 0.01 levels, respectively.
2　结果与分析［小四黑，占两行］
2.1  RSV安徽分离物［五黑］
［五宋］以反转录合成的cDNA第1链为模板，用引物RNA3/F、RNA3/R进行RT-PCR扩增，可以得到1条略大于1 000 bp的片段（图1）。
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M,DNA Marker；1.RSV RNA3部分片段；2. 阴性对照

M.DNA Marker；1.RSV RNA3 partial fragment；2.Negative control［小五宋，居中］
图 1  RSV RNA3部分片段的RT-PCR产物［小五黑，居中］
Figure 1  RT-PCR products of RSV RNA3 partial 
2.2　RSV安徽分离物RNA3部分片段克隆和测序［五黑］
［五宋］将RSV安徽分离物RNA3部分片段克隆并测序，序列全长1　051 bp，序列的GenBank登录号为FM946033。该RNA3部分片段含有完整的CP基因，其序列为969 bp，编码322个氨基酸。

2.3  RSV安徽分离物［五黑］
［五宋］将RSV安徽分离物CP基因与GenBank已登录的其它来源的RSV-CP基因进行核甘酸序列相似性比较。
RSV安徽分离物的CP基因与其它来源的RSV-CP基因序列相似性为94.5%～99.3%，其中与江苏洪泽的RSV-CP基因（HZ）序列相似性最高，达99.3%，而与来源于云南大理和宜良的2个RSV分离物的CP基因（FYi04、YN-CX-02）相似性最低，为94.5%。

从RSV安徽分离物的CP基因与其它15个RSV-CP基因构建的系统关系树也可以看出，所有的16个RSV-CP基因聚成2个分支。
通过对安徽、国内其它省份以及日本RSV分离物CP基因的核苷酸序列比较分析，云南的2个分离物聚为一个组，这可能与云南独特的地理和生态环境有关；华东等省为主的12个分离物以及日本的2个分离物聚为另一组，其中日本的2个分离物单独聚为一个亚组，说明我国大部分地区的RSV分离物和日本的RSV分离物的亲缘关系较近，但由于地理位置的差异，中国的RSV分离物还是发生了一定程度的变异，由此推测我国华东地区省份为主的RSV分离物很可能起源于日本。
自1998年以来，水稻条纹叶枯病在江苏省广泛发生，2004年江苏发生面积达2300万亩，2005年达2800万亩。2004年，条纹叶枯病在与江苏交界的马鞍山地区部分水稻田块发生，病害在安徽省呈自东向西扩展趋势，短短几年时间，在安徽省绝大部分水稻种植县市都发现了水稻条纹叶枯病的危害。庐江县作为上海市的优质商品粮基地，近几年，从江苏引进多个武运粳系列品种，而这些粳稻品种多为条纹叶枯病感病品种。所以感病品种的引进以及灰飞虱的短距离迁飞可能是苏皖两地RSV相似性很高的主要原因。
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